
 
 
 

 

 
 
 
 
 
 
 

リガンド-タンパク質間の相互作用の 2 次元図を作成するためのツールです 1,2。相互作用しているアミノ酸の種類

や原子、相互作用の種類（水素結合、疎水性相互作用、π-π相互作用）を分かりやすく 2 次元で表示することができ

ます。操作はタンパク質構造とリガンド構造を入力するだけです。得られた図は各種画像フォーマットで出力すること

が可能です。PoseViewで作成された図は、Protein Data Bank (PDB)の公式の相互作用図として採用されています。 
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解析例 

リガンド-受容体相互作用 2次元図 

PDB: 1STP 

PDB: 1H1S 

PDB: 2HPS 

PDB: 3HXZ 


